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Kolonizacja przewodu pokarmowego przez grzyby z rodzaju
\/ Candida wsrod dzieci z celiakia w porownaniu do dzieci zdrowych
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WPROWADZENIE:

Do rozwoju celiakii (CD) konieczne sg zmiany w genotypie, a mianowicie wystepowanie haplotypow DQ2 lub DQ8, kodujgcych specyficzne
antygeny w regionie HLA. Jednak sam czynnik genetyczny jest niewystarczajgcy do wyzwolenia objawow klinicznych, co sugeruje kluczowe
znaczenie czynnikéw srodowiskowych w patogenezie CD. Ostatnio, istotng role w etiologii celiakii przypisuje sie dysbiozie jelitowej. Przypusz
sie, ze niektore mikroorganizmy wystepujgce w nadmiernej liczbie wsrod chorych pacjentéw, oddziatujg z glutenem, wytwarzajac ¢
aktywujgce silng reakcje immunologiczng pojawiajaca sie w przebiegu celiakii. Wiekszos¢ dotychczasowych badan skupiata si€
bakteriobiomu, natomiast niewiele z nich uwzgledniato udziat grzybéw, ktére takze wchodzg w sktad naturalnej mikrobiot
rowniez badan dynamiki zmian mikrobiomu przewodu pokarmowego w czasie, ktore przybliza do uzyskania odpowiedzi
dysbioza jest czynnikiem wyzwalajgcym zachorowanie na celiakie u osob predysponowanych genetycznie, czy |
rygorystycznej diety i trwajgcego stanu zapalnego.

Wobec powyzszego, za cel postawiono sobie okreslenie liczby grzybow Candida albicans u dzieci w momenci
oraz po 6 miesigcach od rozpoznania choroby w poréwnaniu do dzieci zdrowych.

MATERIAL | METODY:

Materiatem poddanym badaniom byty prébki katu pobrane od dzieci:

1) z celiakig - w momencie zdiagnozowania choroby (n=33)

2) z celiakig - 6 miesiecy od pierwszorazowego rozpoznania choroby (n=14)
3) zdrowych - stanowigcych grupe kontrolng (n=23)

/ probek katu wyizolowano DNA grzybicze, ktore nastepnie podc
w poszczegolnych grupach. Do precyzyjnego oznaczenia lic

DNA z 48-godzinnych hodowli szczepu referencyjnegc
odpowiadajgcych od 10! do 10’ CFU/ml, dzieki

mikroorganizmow w badanych prébkach. Candida krzywa wzorcowa
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